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Şekil la-b : Rastgele primerler ile RAPO-PCR sonuçları (DNA Ladder plus: 3000, 2000, 1500, 1200, 1031,900,800, 700,
600, 500,400,300,200,100 bp)
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Şekil 2. RAPO-PCR sonuçları ile elde edilen dendrogram
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Tartışma

Epidemiyolojik çalışmalar inek mastitislerindeki
S. aUf9US suşJannın far1dıh lda.r gOsterdiQini ortaya
koymuştur. Davidson (1961), HoIrroerg (1974) ve
Kapur ve aıK. 'nın (1995) yaptı~ı çahşmaJat sonucu
lazia sayıda far1d1 bakteriyel tipler var olmasına rao
men çOOU enfeksiyondan sıruru sayıda tıM SOIUJW
OIdUOU belirlenmişti r. Bir takım insan vehayvan dOQaI
populasyonunun yapısı ve genetik çeşitlilik üzerine
çaı'şrna!ar. çOQU tu/Ün doQada Idonland,~,"ı gös.
termektedir. S. aureus'un do{Jal populasyonlan üze
rine çalışmalarda önemli derecede genetik he
ıercjeree oldUCU saptarvn lştır (Selandar ve Musser,
1990; Whittam, 1995). Çeşitli çalışmalarda mastitisli
irekerden çok az sayıda S. aureus genotipler1 Izole
edilmişti r. Bu genotipik çeşitlili~in az olmasını da şu

üç muhtemel açıklamaya ba~lamıştı r, En muhtemel
olanı S, aureus'un çiftlikdeki hayvanlar arasında ya.
yılması ve patojenin bulaşlClhOI yüzünden oluşu, bir
d~ri mastitise sebep olma yeteneQi ve sonuncusu
ise suş1ann bütünüyle far1d1 olmaması günürTıOzde

mevcut metotlan kullanarak yeterli bir şekilde ay
nlamamasıdır (Matthews ve ark., 1994; Lam ve aıK..

1996: 4Jman ve arx., 1996).

My11ys ve ar1<. (1997) masıdisi ...._ izole
edilen S. aureus suşıarıru RAPD-PCR. ri
botiplendirme ve biyotip&endirme ile karakterize et
ırVşIerdir. Bu çalışma, S. aureus suşları tar1d1 za
manıarda alınan aynı Iobtan, erdekte Iobdaki viraaIls
suşlann devamhhOınl doOn.ıIamak ve teşm me
totlannın ayırma gücünü karşılaştımısk amacıyla. ya.
pılmıştı r. Bütün yöntemler kunanılarak (ticari di·
agnostik testleri hariç) S. Bureus'un suşlan

tanımlanmıştı r. Bunun sonucu olarak da S. aureus
enfeksiyonlann ın kronik do{ıası nedeniyle o~inaJ suş

lar d~işmeden kaldlQı Için suş la rın tamamen bir
birinin ayn ı olduQu gözlenmlştlr, Moleküler yöntemler
de aynı sonuçları vennlşti r. Moleküler yöntemler1e 40
suş 6 lar1d1 genotipe aynlmışnr. Biyotiplendjrme kıs

men RAPO ve ribotjplendirme ile aynı sonuçlan ver
miştir (Mytlys ve ark.. 1997). Lipman ve ark'mn
(1996) S. aureus mastrosinin epidemiyolojik ça
Iışmasını yapmak için bir sürünün ineiderinin meme
bezierinden izole edilen S. aureus suş!annın iş-

kilerini beUrIemek amacıyla yapı ılda" çalışmada, _
meme bezinden iz~ edilen ıocem 71 S. aureus
suşu tanımlanmış ve SlbtipIendirilrriştir. S. aureus
suştan arasında farkl ı llO I belirlemek için kunanılan

yOnIeıner, çeş;tli primer korrbinasyorlan kullan'larak
PCR lo çofjaItıid,ktan sonra DNA pofomorfizm~
ve ıa; tiplendimıesl yap'lmıştır. SUn:i çaı,şrna!a"nda~
S. aureus salgını na başl ıca bir S. aureus suşunun

sebep oId~unu bulmJşlardır (upman ve .r1<.. 1996).
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Farld, tenotipler gene ikle, dol)nJIuOu ve tutaı1,Iı~ ,

zayıf moı1okljik. kühürelve biyokimyasal teknikleri kul·
ianarak izoIatlann teşhmn ve akrabah"ının genetik
olarak daha az olan izoIaUan lçennektedir (tOOOS ve
ScIıIei1er. 1981). onasanya ve .r1<. (2003)'00" yap
bldan çalışmada S. aureus suşIa"nda~ genebk çe
ŞiUiIi(ıin tanı'"'"' laı1dı konak_~ izoiallan"
kökenine ve rrotantıann c:::ıiuşuna dayandırmaldadır.

RADP mar1aı1an, S. aureus izo&atlan arasındaki konak
orijini, rn.ıtasyon ve genetik varyasyon arasındaki

rniıtemel akrabalıOI gOsteımiştir ve aynı zamanda
pannakizl ve teşhis potansiyelini de göstermiştir.

RAPO neelde edilen DNA bantlan trp, populasyon bi
yolojisi ve epidemiyoloji alanlannda pratik bir anlama
sahip örneklerdir. Spesifik DNA bantlan konak ori
jlnleri, mutasyon ve virulans genleri ile ilişkili ol
maktad ı r (Welsh ve MCCletland, 1990).

Moleküler epidemiyolojik metottann faydası . bu
metotlann ayınna gOCO ve çoOa.ltma yeteneklerine
gOre deOer1endirilmesidir. RAPD-PCR'ln ayırma gCıcO

çok daha fazla plimer uygulanarak geliştirilebiljr.

RAPD-PCR'ln bir dezavantaji far1d1 laboratuarve fark
lı tekrisyenlere göre ço,lattma yeıeneo; scooçanrnn
deOişildik gOsIermesl ve reaksiyon şartla"nda~ de
Qişikliklere duyarlı oluşudur (Aarestrup ve are, 1995;
w~Uams ve ark.. 1993).

Bu çalışmada bulunan sonuçlar diğer araş

tırmacılann bUdı..ıOU sonuçIar1a uyun içerisindedir.
Ancak çol< daha lazIa primer1er1e çahşdarak sta
filokokıann ayınmı daha iyi olacaQı kanısındayız.
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