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Epidemiyolojik calismalar inek tislerindeki
S. aureus suglannin farkliiklar gosterdigini ortaya
koymustur. Davidson (1961), Holmberg (1974) ve
Kapur ve ark. 'nin (1995) yaptig: galigmalar sonucu
fazla sayida farkh bakteriyel tipler var oimasina rag-
men ¢odu enfeksiyondan sinirl sayida tipin sorumiu
oldugu belirlenmistir. Bir takim insan ve hayvan dogal
populasyonunun yapisi ve genetik cesitlilik Gzerine
cahgmalar, ¢odju tirin dogada klonlandiim gos-
termektedir. S. aureus'un dogal populasyonlan Gze-
rine caligsmalarda onemli derecede genetik he-
terojenite oldugu saptanmigtir (Selander ve Musser,
1990; Whittam, 1995). Cesitli calismalarda mastitisli
ineklerden gok az sayida S. aureus genotipleri izole
edilmigtir. Bu genotipik gesitlilijin az olmasini da su
U¢ muhtemel agiklamaya baglamigtir. En muhtemel
olam 8. aureus'un ciftlikdeki hayvanlar arasinda ya-
yiimasi ve patojenin bulagicihgi yGzinden olusu, bir
digeri mastitise sebep olma yetenedi ve sonuncusu
ise suglann btGndyle farkhi olmamasi ginimizde
mevcut metotlan kullanarak yeterli bir gekilde ay-
nlamamasidir (Matthews ve ark., 1994; Lam ve ark.,
1996; Lipman ve ark., 1996).

Myilys ve ark. (1997) mastitisli ineklerden izole
edien S. aureus suglanmi RAPD-PCR, -
botiplendirme ve biyotiplendirme ile karakterize et-
miglerdir. Bu caligma, S. aureus suslan farkh za-
manlarda alinan ayni lobtan, enfekte lobdaki virlans
suslann devamiih@im dogrulamak ve teghis me-
totlannin ayirma glictnd kargilagtirmak amactyla ya-
pimigtir. BGtin ydntemler kullanilarak (ticari di-
agnostik testleri hari¢) S. aureus'un suslan
tanimlanmigtir. Bunun sonucu olarak da S. aureus
enfeksiyonlaninin kronik dogasi nedeniyle orjinal sus-
lar degismeden kaldigi igin suglann tamamen bir-
birinin ayni oldugu gdzlenmigtir. Molekiler ydntemier
de ayni sonuglan vermigtir. Molekiiler yéntemlerie 40
sus 6 farkli genotipe aynimigtir. Biyotiplendirme kis-
men RAPD ve ribotiplendirme ile ayni sonuglan ver-
migtir (Myllys ve ark., 1997). Lipman ve ark.’nin
(1996) S. aureus mastitisinin epidemiyolojik ¢a-
ligmasini yapmak igin bir sGrin(n ineklerinin meme
bezlerinden izole edilen S. aureus suslannin ilig-
kilerini belifremek amactyla yaptiklan galigmada, inek
meme bezinden izole edilen toplam 71 S. aureus
susu tanimlanmig ve subtiplendiriimistir. S. aureus
suglan arasinda farkhiig: belidemek icin kullanilan
yontemier, gesitli primer kombinasyonlan kullanilarak
PCR ile ¢ogaltiidiktan sonra DNA polimorfizm &megi
ve faj tiplendirmesi yapilmigtir. SGri ¢aligmalanndaki
S. aureus salginina baglica bir S. aureus sugunun
sebep oldugunu bulmusglardir (Lipman ve ark., 1996).

Farkh fenctipler genellikie, dogrulugu ve tutarilhg
zayif morfolojik, kiitarel ve biyokimyasal teknikleri kul-
lanarak izolatlann teghisinin ve akrabaliyinin genetik
olarak daha az olan izolatlan icermektedir (Kloos ve
Schieifer, 1981). Onasanya ve ark. (2003)'nin yap-
tiklan galismada S. aureus suglanndaki genetik ge-
sitliligin tansrini farkh konak hicrelerindeki izolatlann
kokenine ve mutantiann olusuna dayandirmaktadir.
RADP markirian, S. aureus izolatian arasindaki konak
orijini, mutasyon ve genetik varyasyon arasindaki
muhtemel akrabaliyi gbstermigtir ve ayni zamanda
parmakizi ve teghis potansiyelini de gdstermigtir.
RAPD ile elde edilen DNA bantlan tip, populasyon bi-
yolojisi ve epidemiyoloji alanlannda pratik bir anlama
sahip 6meklerdir. Spesifik DNA bantlan konak ori-
jinleri, mutasyon ve virulans genleri ile iligkili ol-
maktadir (Welsh ve McClelland, 1990).

Molekiler epidemiyolojik metotlann faydasi, bu
metotlann ayirma glcl ve g¢ofaltma yeteneklerine
gbre degerlendiriimesidir. RAPD-PCR'in ayirma gticii
¢ok daha fazla primer uygulanarak gelistirilebilir.
RAPD-PCR'in bir dezavantaji farkli laboratuar ve fark-
I teknisyenlere gore goJaltma yetenedi sonuglannin
degigikiik gbstermesi ve reaksiyon sartlanndaki de-
Gigikliklere duyarhi olugudur (Aarestrup ve ark., 1995;
Williams ve ark., 1993).

Bu cahigmada bulunan sonuglar diger arag-
tirmacilann bulduju sonuglarla uyum igerisindedir.
Ancak ¢ok daha fazla primerlerle caligilarak sta-
filokoklann ayinmi daha iyi olacadi kanisindayiz.
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