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Amag: Sunulan ¢alismada, Tiirkiye yerli sigir irklarinda DGAT1
geni K232A ile PRNP geni promotor ve intron 1 bdlgelerinde in-
del polimorfizmleri arastirilmistir.

Gerec¢ ve Yontem: Calismada materyal olarak, Boz Irk (BI), Yer-
li Kara (YK), Dogu Anadolu Kirmizis1 (DAK), Gliney Dogu Ana-
dolu Kirmizis1 (GAK) ve Zavot irklarindan olmak ilizere toplam
122 kan 6rnegi kullanildi. Ornekler tizerinde DGAT1 geni K232A
polimorfizmi Polimeraz Zincir Reaksiyonu- Parca Uzunluk Po-
limorfizmi (PZR-RFLP) teknigi kullanilarak ve PRNP geninin
promotor bélgesi (23 bg indel) ile intron 1 bolgesi (12 bg indel)
insersiyon-delesyon (indel) polimorfizmi PZR teknigi kullanila-
rak belirlendi.

Bulgular: DGAT1 geninde A allelin en ytiksek siklig1 YK (0,58)
daha sonra GAK ve Zavot'da (0.50), en diisiik siklig1 ise BI ve
DAK’da (0.38) gozlendi. PRNP promotor ve intron 1 indel poli-
morfizmi i¢in yapilan genotiplemede; promotor bolgesi en yiik-
sek del/del genotipi siklig1 DAK ve GAK (sirasi ile 0.53-0.52), en
diisiik BI ve Zavot (sirasi ile 0.19 ve 0.17) irklarinda, intron 1
bolgesi del/del genotipi en yiiksek siklig1 ise Bl ve GAK (sirastile
0.25-0.13), daha sonra YK (0.08) en diisiik siklig1 DAK ve Zavot
(0.05)’'da goriildii.

Oneri: Bl, YK, DAK, GAK ve Zavot irklarinda yuritiilen bu ¢a-
lisma ile elde edilen verilerin, bu sigir irklarinda siit 6zelligi ile
DGAT1 ve PRNP gen polimorfizmi arasindaki korelasyon ile ilgili
calismalarda yararl olacagy, hayvan yetistiriciligi ve 1slah ¢alis-
malarinda siit verimi yoniinden seleksiyona katki saglayacagi
diisiiniilmektedir.

Anahtar kelimeler: Sigir, DGAT1 geni, PRNP geni

Abstract

Aim: In the present study, DGAT1 gene K232A and promoter and
intron 1 indel polymorphisms of PRNP gene were studied.

Materials and Methods: Samples were collected a total of 122
animals including Turkish Grey (AG), Anatolian Black (AB), So-
uth Anatolian Red (SAR), East Anatolian Red (EAR) ve Zavot bre-
eds were used for the study. The samples were genotyped for
DGAT1 K232A polymorphism (A and K allel) using the polyme-
rase chain reaction-restriction fragment lenght polymorphisms
(PCR-RFLP) technique. PRNP gene polymorphism in the promo-
ter (23 bp indel) and intron 1 regions (12 bp indel) were deter-
mined by PCR analysis.

Results: The highest frequency of A allele in DGAT1 gene was
found in the AG (0.58), followed by SAR and Zavot (0.50), AG and
EAR showed the lowest frequencies of A allele (0.38). The hig-
hest frequency of del/del genotype in promoter region of PRNP
gene was found in the EAR and SAR (0.53 and 0.52, respectively)
followed by AG (0.46); however, AB (0.19) and Zavot (0.17) sho-
wed the low frequencies. In intron 1 region of PRNP, the highest
frequency of del/del genotype was found in the AG (0.25) and
EAR (0.13), followed by AB (0.08). The lowest frequency (0.05)
of del/del genotype was observed in EAR and Zavot.

Conclusion: Results of the present study on AG, AB, SAR, EAR
and Zavot breeds could be used to guide association studies bet-
ween DGAT1 and PRNP gene polymorphisms may be useful for
selection of milk traits on animal husbandry and reclamation
studies.
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Giris

insan yasaminda saglikli ve dengeli beslenmede, cok degerli
olan siit ve Uriinleri biiytik dl¢lide si8irlardan elde edilmek-
tedir. Bu bakimdan diinya ve Tirkiye’'de sigir yetistiriciligi
hayvanciligin énemli bir kolunu olusturmaktadir (Unal ve
Besler 2006). Siit bilesenlerinin igerisinde siit yaginin nere-
deyse tamamini trigliseridler olusturur. Trigliserid sentezi,
DGAT1 geni tarafindan kodlanan diasilgliserol asiltransfe-
raz 1 (DGAT1) enzimi tarafindan katalizlenir (Grisart ve ark
2002). Sigirlarda yapilan ¢alismalarda (Grisart ve ark 2002,
Winter ve ark 2002, Weller ve ark 2003, Grisart ve ark 2004),
DGAT1 geninin 8. eksonunda 10 433 ve 10 434 pozisyonun-
da bulunan adenin-adenin (AA) niikleotidlerinin, guanin-si-
tozin (GC) niikleotidlerine degisimi sonucunda DGAT1 enzi-
minin 232. pozisyonunda bulunan Lizin (K) amino asidinin
Alanin (A) amino asidine dontistiigli bir mutasyon belirlen-
mistir (K232A polimorfizmi). DGAT1 K232A polimorfizmi-
nin siit yagi tizerine etkisi, Spelman ve ark 2002, Kiihn ve ark
2004, Naslund ve ark 2008, Pareek ve ark 2005 tarafindan
yapilan calismalarla dogrulanmistir. Siit performans 6zelligi-
ni iyilestirmek icin secilen sigirlarda, PRNP geninin intron 1
bolgesindeki 12 bg insersiyon-delesyon (indel) ve promotor
bolgesindeki 23 bg indel polimorfizmi incelenmis ve Bovine
spongiform encephalopathy (BSE)’ye yatkinlik ile iliskiyi
gosteren del/del genotipinin en yiiksek frekansi, diisiik ve-
rim degerine ve yiiksek dogal adaptasyon kabiliyetine sahip
hayvan gruplarinda kaydedilmistir (Walawski 1999).

Bu ¢alismada Tiirkiye’de bulunan bazi yerli sigir irklarinin
DGAT1 K232A polimorfizminin PZR-RFLP teknigi ve PRNP
promotor 23 bg ve intron 1 12 bg indel polimorfizminin ise
PZR teknigi kullanilarak ortaya konulmasi amaglanmistir.

Gereg¢ ve Yontem

TUBITAK 106G114 TURKHAYGEN-I projesi kapsaminda
mevcut Gliney Anadolu Kirmizis1 (GAK, n=27), Yerli Kara
(YK, n=25), Boz Irk (BI, n=26), Dogu Anadolu Kirmizis1 (DAK,
n=30) ve Zavot (ZAV, n=14) irki sigirlardan kan ornekleri
toplandi. Bu ¢alisma Selguk Universitesi Veteriner Fakiiltesi
Etik Kurulu (SUVFEK)'nun 11.03.2009 tarih ve 2009/027 sa-
yili karari ile onaylandi. Kan érneklerinden standart fenol/
kloroform yontemi kullanilarak DNA izolasyonu yapildi ve

Sahin ve ark

elde edilen DNAlarin DGAT1 gen bolgesinin 411 baz cift-
lik (b¢) fragmenti ve PRNP gen bolgesinin 47784-47883 ve
49686-49776 niikleotidleri arasinda bulanan iki bolgesi spe-
sifik primerler (Tablo 1) kullanilarak PZR yontemi ile yiik-
seltgendi. PZR protokolii olarak bir reaksiyonda 1x Mg** free,
PZR buffer (Fermentas), 200 mM dNTP (Fermentas), 1.5 mM
MgCl**, 0.375 {inite Taq polimeraz (Fermentas), 5 pMol her
bir primer ¢ifti (Tablo 1) ve 100 ng DNA template kullanildi.
PZR karisimi 15 pL olarak hazirlandi.

PZR, M] Research PTC-200 thermal cycler ve touchdown PZR
profili kullanilarak iki asamada gerceklestirildi. PZR profilin-
de 95°C’de 4 dakika ile tam bir denatiirasyon sonrasi birinci
asamada 16 dongii i¢cin 94°C’de 1 dakika 30 saniye denatii-
rasyon, primerlerin ideal baglanma noktasinin saglanmasi
icin 60°C’den baslayarak her bir déngiide 0.5°C diisiiriilen
ve 30 saniye siiren annealing ve 72°C'de 1 dakika elongati-
on saglandi. ikinci asamada 94°C’de 30 saniye denatiirasyon,
52°C’de 30 saniye annealing ve 72°C’de 1 dakika elongation
olacak sekilde toplam 25 doéngil kullanildi. Son olarak or-
nekler 72°C'de 10 dakika tutularak tam bir adenilizasyon
saglandi. PZR isleminden sonra elde edilen PZR iirtinlerini
degerlendirmek amaciyla %2’lik agaroz jel kullanildi. Jeller
UV altinda fotografi cekilerek degerlendirildi. Degerlendir-
meden sonra DGAT1 geni PZR iirtinlerinde RFLP analizi i¢cin
Cfrl restriksiyon endoniikleaz (RE) enzimi ile ve 37°C’de
6-12 saat ve RE inaktivasyonu icin ettivde 65°C’de 20 dakika
bekletilerek kesim gergeklestirildi. RE kesim tirtinleri %2’lik
agaroz jelde yiiriitildiikten sonra UV altinda fotografi cekile-
rek degerlendirildi.

Verilerin istatistiksel analizi TFPGA v1.3.8 (Miller, 1997)
programi ile yapildi. Hardy-Weinberg dengesi tam olasilik
testi (Haldane 1954) ile degerlendirildi.

Bulgular

DGAT1 geni K232A polimorfizmini belirlemek amaciyla
ylikseltgenmis PZR iiriinleri Cfrl enzimi ile kesilip agaroz jel
elektroforezinde ytirttiildi. Cfrl kesimi ile PZR triini (411
bg) 203 ve 208 bg iki fragmana ayrilmaktadir. Kullanilan aga-
roz jel elektroforezin ¢éziintirlik giicii bu iki bandi ayirmak
icin yeterli olmadigindan tek bant olarak goézlendi. UV altinda
cekilen jel fotograflarinda 203, 208 ve 411 bg biiytikliigiinde

Tablo 1. Kullanilan primer sekanslari.

DGAT1 geni F 5’-CACCATCCTCTTCCTCAAG-3’

R 5’-GGAAGCGCTTTCGGATG-3’ Lacorte ve ark 2006
PRNP geni F 5'GTGCCAGCCATGTAAGTG-3’
47784-47883 gen bolgesi R 5-TGGACAGGCACAATGGG-3’ Sander ve ark 2004
PRNP geni F 5’-TTACCCTCCTGGTTAGGAG-3’
49686-49776 gen bolgesi R 5’-CTAGATTCCTACACACCAC-3’ Sander ve ark 2004
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Resim 1. DGAT1 geninin 10230 - 10644 gen bolgesinin PZR triniinin, Cfrl
restriksiyon enzimi ile kesim sonrasi, agaroz jel fotografi. 84, 90, 91 ve 92 nolu
ornekler (203 ve 208 bg) Ala/Ala, 69 ve 89 nolu 6rnekler (203, 208 ve 411 bg)
Ala/Lys, 94 nolu 6rnek (411 bg) Lys/Lys genotipini gostermektedir.

DNA ladder T % 0 Q &8 &«

PZR
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e

Resim 2. PRNP geninin intron 1 (49686 - 49776 b¢) bélgesinin PZR analizi. 58
ve 60 nolu 6rnekler (91 bg) del/del; 59 nolu 6rnekler (91 ve 103 bg) del/ins;
62, 63 ve 64 nolu 6rnekler (103 b¢) ins/ins genotipini géstermektedir.

100b¢ =
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Resim 3. PRNP geninin promotor (47784 - 47883 bg¢) bolgesinin PZR analizi.
91, 96, 101 ve 106 nolu o6rnekler (100 bg) del/del; 97 ve 103 nolu 6rnekler
(103 bg) ins/ins genotipini gostermektedir.

100 b =

Sahin ve ark

bantlar goézlendi (Resim 1).

Genotipleme yapilirken sadece 203 ve 208 bg biiyiikligiinde
bant goriildigliinde AA (Ala/Ala) homozigot; 203 ve 208 bg
biiyiikliigiindeki bantlarla 411 bg biiyiikliigiindeki bant bir-
likte goriildiigiinde AK (Ala/Lys) heterozigot; 411 bg biiyiik-
liigiindeki bantlar goriildigiinde ise KK (Lys/Lys) homozigot
seklinde genotiplendirilmesi degerlendirildi.

DGAT1 K232A allel, genotip sikliklari ile beklenen ve gozle-
nen degerleri Tablo 2’de 6zetlendi. Lys/Lys genotipi referans
alinarak yapilan istatistiksel hesaplamada heterozigot Lys/
Ala genotipinin BI, YK, GAK, DAK ve ZAV sigir irklar1 arasin-
daki dagilimlarinda istatistiki olarak anlamli bir fark tespit
edilemedi (X?= 0.55).

PRNP geninin intron 1 (49686 - 49776bg) bolgesinde 12
b¢’lik indel mutasyonun tespiti amaciyla ytlikseltgenen PZR
tiriinleri agaroz jel elektroforezinde 91 ve 103 bg¢ buyiikli-
giinde bantlar gozlendi (Resim 2). Indel mutasyonuna bag-
I1 olarak 91 bg biiytikliigiinde bant gortldiigiinde (del/del)
homozigot; 91 veya 103 bg biiyiikligiindeki bantlar birlikte
goriildigiinde (del/ins) heterozigot; sadece 103 bg buyiikli-
giindeki bantlar goriildiiglinde ise (ins/ins) homozigot sek-
linde genotiplendirilmesi degerlendirildi.

PRNP geni promotor (47784-47883 bg) bolgesinde 23 b¢’lik
indel mutasyonun tespiti amaciyla yiikseltgenen PZR tiriinle-
ri agaroz jel elektroforezinde ise 100 ve 123 bg biiytkligiin-
de bantlar gozlendi (Resim 3). Agaroz gel elektroforezinde
100 be biiyiikliigiinde bant gorildiigiinde (del/del) homozi-
got; 100 ve 123 bg biiyiikligiindeki bantlar birlikte goriildi-
giinde (del/ins) heterozigot; sadece 123 bg biiytkligindeki
bantlar gorildiigiinde ise (ins/ins) homozigot seklinde ge-
notiplendirilmesi degerlendirildi.

Genotiplemesi yapilan verilerin, allel ve genotip sikliklari he-
saplandi, ki-kare testi ile degerlendirildi. Anlamlilik P<0.05

alindi.

PRNP intron 1 12 bg indel polimorfizmi i¢in yapilan geno-

Tablo 2. DGAT1 K232A lokusunda gozlenen allel ve genotip sikliklari ile gozlenen (Ho) ve beklenen (He) heterozigotluk degerleri.

Gozlenen Genotipler (%) Allel Sikhigi Genotip Siklig1 Heterozigotluk

AA AK KK A K AA AK KK EP? Gozlenen (Ho) Beklenen (He)
GAK 26 48 26 0,50 0,50 0,25 0,50 0,25 1,00 0,48 0,50
YK 32 52 16 0,58 0,42 0,34 0,48 0,18 1,00 0,52 0,49
BI 16 42 42 0,38 0,62 0,14 0,47 0,39 0,66 0,42 0,47
DAK 18 41 41 0,38 0,62 0,14 0,47 0,39 0,66 0,42 0,47
ZAV 29 42 29 0,50 0,50 0,25 0,50 0,25 0,61 0,43 0,50

'Hardy-Weinberg denge testi i¢cin Exact Probability (Haldene, 1954), *énemli ; EP < 0,05
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Tablo 3. PRNP intron 1 bolgesinde gozlenen allel ve genotip sikliklari ile gézlenen (Ho) ve beklenen (He) heterozigotluk degerleri.

Gozlenen Genotipler (%) Allel Sikhigt Genotip Siklig Heterozigotluk
del/del del/ins ins/ins del ins del/del del/ins ins/ins EP*  Gozlenen(Hg) Beklenen (Hb)
GAK 11 50 39 0,36 0,64 0,13 0,46 0,41 0,62 0,50 0,46
YK 12 32 56 0,28 0,72 0,08 0,40 0,52 0,33 0,32 0,40
BI 41 18 41 0,50 0,50 0,25 0,50 0,25 0,003* 0,18 0,50
DAK 17 10 73 0,22 0,78 0,05 0,34 0,61 0,0006* 0,10 0,35
ZAV 0 46 54 0,23 0,77 0,05 0,36 0,59 1,00 0,46 0,36

'Hardy-Weinberg denge testi icin Exact Probability (Haldene, 1954), *6nemli; EP < 0,05

Tablo 4. PRNP promotor bolgesinde gozlenen allel ve genotip sikliklari ile gozlenen (Ho) ve beklenen (He) heterozigotluk degerleri.

Gozlenen Genotipler (%) Allel Siklhig1 Genotip Siklig Heterozigotluk
del/del del/ins ins/ins del ins del/del del/ins ins/ins EP*  Gozlenen(Hg) Beklenen (Hb)
GAK 68 8 24 0,72 0,28 0,52 0,40 0,08 0,0001* 0,08 0,40
YK 59 18 23 0,68 0,32 0,46 0,44 0,10 0,009* 0,18 0,43
BI 24 38 38 0,44 0,56 0,19 0,49 0,32 0,24 0,38 0,49
DAK 58 29 13 0,73 0,27 0,53 0,40 0,07 0,29 0,29 0,40
ZAV 27 27 46 0,41 0,59 0,17 0,48 0,35 0,21 0,27 0,48

'Hardy-Weinberg denge testi icin Exact Probability (Haldene, 1954), *6nemli; EP < 0,05

tiplemede; hayvanlarin % 54.20'sinde ins/ins genotipi, %
28.03'inde ins/del genotipi, %17.77'sinde del/del geno-
tipi bulundu (Tablo 3). ins/ins genotipi referans alinarak
yapilan istatistiksel hesaplamada heterozigot ins/del ge-
notipinin GAK, YK, BI, DAK ve Zavot sigir irklar1 arasindaki
dagilimlarinda istatistiki olarak anlaml bir fark tespit edildi
(X?=10.66). Bu farklihgin sebebinin ortaya konmast i¢in Tab-
lo 3’deki veriler kullanildiginda; ins/del genotipinin Bl'da
hayvanlarin % 18'inda, DAK'da hayvanlarin % 10'unda mev-
cut oldugu gordldii.

PRNP promotor 23 bg indel polimorfizmi icin yapilan geno-
tiplemede; hayvanlarin % 26.42'sinde ins/ins genotipi, %
23.58'inde ins/del genotipi, % 50'sinde del/del genotipi bu-
lundu. GAK, YK, BI, DAK ve ZAV sigir irklarinda ins/ins geno-
tipi sirasiyla % 24- % 23- % 38- % 13- % 46, ins/del genotipi
sirasiyla % 8, % 18, % 38, % 29, % 27, del/del genotipi ise
sirasiyla % 68, % 59, % 24, % 58, % 27 olarak tespit edildi.
ins/ins genotipi referans alinarak yapilan istatistiksel hesap-
lamada heterozigot ins/del genotipinin GAK, YK, BI, DAK ve
ZAV sigir irklar1 arasindaki dagilimlarinda istatistiki olarak
anlaml bir fark goriildii (X*=12). Bu farklihgin sebebinin or-
taya konmasi icin Tablo 4’deki veriler kullanildiginda; ins/
del genotipinin GAK sigir irkinda hayvanlarin % 8'inde, YK
sigir irkinda ise hayvanlarin % 18'inde mevcut oldugu goriil-
di.

Tartisma

Sunulan ¢alismada, Tiirkiye’de bulunan bazi yerli sigir irkla-
rinin siit yag1 ve siit verimi tizerinde etkili olan DGAT1 (di-
asilgliserol-asiltransferaz 1) geni tizerindeki polimorfik ya-
pinin PZR ve RFLP yontemleri ve PRNP (prion protein) geni
tizerindeki polimorfik yapinin Polimeraz Zincir Reaksiyonu
(PZR) yontemi kullanilarak ortaya konulmasi amaglanmistir.

Siit verimi bakimindan yerli sigir irklar1 karsilastirilirsa, bir
laktasyon déneminde en yiiksek siit verimine Zavot (4000-
5000 kg) daha sonra GAK (2000-2500 kg), en diisiik siit veri-
mi ise YK (700-800 kg) sigir irkinda saptanmistir. Ek olarak
DAK (1000-1200 kg) ve BI (1000-1500 kg) sigir irklart siit
verimi bakimindan birbirine paralel 6zellik gostermektedir.
Siitteki yag miktar1 bakimindan yerli sigir irklarindan en
yiiksek deger YK sigir irkinda (%5), daha sonra DAK, BI ve
Zavot s1gir irklarinda (%4), en diisiik ise GAK (%3) sigir 1r-
kinda belirlenmistir (Ulubas ve Giinay 2004). Czarnik ve ark
(2007) PRNP promotor 23 b¢ ins/ins genotipi ile siitteki yag
ve protein miktar1 arasinda énemli bir korelasyon oldugunu
saptamislardir. Fakat bu 6zellik bakimindan PRNP intron 1
12 bg ins/ins genotipi arasinda bir korelasyon olmadigini
belirtmislerdir. Sunulan ¢alismada Tablo 4’deki veriler in-
celendiginde, siitteki yag miktar1 6zelligi ile ilgili olan PRNP
promotor 23 bg ins/ins genotipinin (Czarnik ve ark 2007)
en yiiksek siklig1 ¢alisilan sigir irklar arasinda en yiiksek
stit verim dzelligine sahip Zavot sigir irkinda (Ulubas ve Gii-
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nay 2004) gozlendigi goriilmektedir. Daha sonra sirasi ile BI
(0.32), YK (0,10), GAK (0,08) ve DAK (0,07) sigirlarinda goz-
lenmistir. Ayrica sunulan ¢alismada, DGAT1 K232A KK ge-
notipi ile ayni etkiyi gosteren promotor ins/ins genotipinin
bulgularinin gelistigi goriilmektedir. PRNP promotor ins/ins
genotipinin en yiiksek siklig1 Zavot sigir irkinda gozlenirken,
DGAT1 K232A KK genotipinin en ytiksek (0.38) siklig1 Bl ve
DAK sigir irkinda gozlenmistir. Daha sonra ins/ins genotipi
sirasl ile BI, YK, GAK ve DAK sigir irklarinda gozlenirken KK
genotipi ise GAK (0.25), ZAV (0.25), YK (0.18) sigir irkinda
gozlenmistir.

Juling ve ark (2006), PRNP promotor 23 bg ve intron 1 12 bg
indel polimorfizmi ile BSE'ye yatkinlik arasindaki iliskiyi in-
celemislerdir. Haplotip analizi ile 23 del/12 ins ve 23 ins/12
ins arasinda 6nemli bir fark olmadigini fakat 23 del/12 del
haplotipinin BSE goriilme oraninin artis riski ile orantili ol-
dugunu rapor etmislerdir. Ek olarak 12 del/del genotipinin
BSE ana risk faktort oldugunu belirtmislerdir. Ayrica Sander
ve ark (2004) PRNP promotor 23 bg indel polimorfizmi ile
BSE arasinda 6énemli bir korelasyonun oldugunu goéstermis-
lerdir. Seabury ve ark (2004) ise BSE’li ve saglikli hayvan
gruplar arasinda, PRNP promotor 23 bg indel polimorfizmi
bakimindan 6nemli bir fark olmadigini fakat PRNP intron 1
12 bg indel polimorfizmi bakimindan énemli bir fark oldugu-
nu rapor etmislerdir. Sunulan ¢alismada ise GAK, YK, BI, DAK
ve Zavot sigir irklarinda PRNP intron 1 12 bg ins/ins genoti-
pinin del/del genotipinden daha ytiksek oldugu goériilmekte-
dir (Tablo 3). Bu nedenle ¢alisilan yerli sigir irklar1 BSE riski
tasimamaktadir.

Calisilan yerli sigir irklarinda 23 del/12 del genotipi; GAK
sigir irkinda 2, YK sigir irkinda 3, BI sigir irkinda 1 sigirda
gozlenmistir. DAK ve Zavot sigir irkinda s6z konusu genotip
gozlenmemistir.

GAK, YK, BI, DAK ve ZAV sigir irklarina ait DGAT1 K232A
genotipik sikligi Hardy-Weinberg dengesinden bir sapma
gostermemistir. Sunulan c¢alismada, c¢alisilan sigir 1rklari
arasinda en diisiik siit verimi 6zelligine sahip olan YK sigir
irkinda, A allelin en yliksek degeri (0.58) gdzlenmistir. Bu
deger calisilan sigir irklari arasinda en ytiksek siit verimine
sahip olan Zavot ve GAK sigir irklarina ait A allel sikligindan
(0.50) daha yiiksek cikmistir. En diisiik A allel siklig ise siit
verimi birbirine yakin oldugu bilinen BI ve DAK sigir irkla-
rinda (0.38) gozlenmistir. GAK, YK, BI ve DAK sigir irklarinda
DGAT1 K232A polimorfizmini inceleyen Kepenek (2007)’in
bulgularimin sunulan bu ¢alismanin bulgulari ile gelistigi go-
riilmektedir. Sunulan ¢alismada, ¢alisilan sigir irklar arasin-
da A allelinin en yiiksek siklig1 YK sigir irkinda gozlenirken,
Kepenek (2007)’in ¢alismasinda en diisiik YK sigir irkinda
gozlenmistir. Kepenek (2007)’in ¢alismasinda ve bu calis-
mada A allelinin en yiiksek sikligi DAK sigir irkinda gozlen-
mistir. Ek olarak calismada AA genotipi GAK sigir irkinda %
26, YK s1gir irkinda % 32, Bl sigir irkinda % 16, DAK sigir
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irkinda % 18 ve ZAV sigir irkinda % 29 oraninda gézlenirken,
Kepenek (2007)’in ¢alismasinda AA genotipi hi¢bir irkta goz-
lenmemistir. Sonuglar arasindaki farklilik, popitilasyondan
popiilasyona farklilik olabilecegini gostermektedir. Kepenek
(2007)’in bulgular1 da sunulan ¢alismada GAK sigir irkina ait
A allel sikliginin, BI sigir irkina ait A allel frekansindan daha
yliksek oldugu sonucunu desteklemektedir.

Oneriler

BI, YK, DAK, GAK ve Zavot irklarinda yiiriitiilen bu ¢alisma ile
elde edilen verilerin, bu sigir irklarinda siit 6zelligi ile DGAT1
ve PRNP gen polimorfizmi arasindaki korelasyon ile ilgili ¢a-
lismalarda yararli olacagy, hayvan yetistiriciligi ve 1slah ¢alis-
malarinda siit verimi yoniinden seleksiyona katki saglayaca-
g1 kanisina varilmistir.
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